Ubersicht zum aktuellen Vorkommen der Variants of Concern (VoCs) in den rheinland-Pfilzischen Gebietseinheiten
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Falle mit Meldedatum in den letzten 14 Tagen:
Nachweis VoC und Verdacht auf VoC?

Kreis, Stand
21.6.2021 VoC gesamt Alpha - B.1:1.7 i B_etaj B.1.351_ _G_arr_1ma - P.l_ De!ta - B.1.6_17.2
(Britische Variante) (Sudafrikanische Variante) (Brasilianische Variante) (Indische Variante)
N N % N % N % N %
Ahrweiler 7 7 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Altenkirchen 20 15 75,0% 0 0,0% 0 0,0% 5 25,0%
Alzey-Worms 0 0 - 0 - 0 - 0 -
Bad Durkheim 0 0 - 0 - 0 - 0 -
Bad Kreuznach 0 0 - 0 - 0 - 0 -
Bernkastel-Wittlich 2 2 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Birkenfeld 0 0 - 0 - 0 - 0 -
Bitburg-Prim 8 6 75,0% 0 0,0% 0 0,0% 2 25,0%
Cochem-Zell 0 0 - 0 - 0 - 0 -
Donnersbergkreis 1 1 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Germersheim 9 9 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Kaiserslautern 1 1 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Kusel 2 2 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Mainz-Bingen 4 4 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Mayen-Koblenz 34 34 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Neuwied 27 27 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Rhein-Hunsriick 16 15 93,8% 0 0,0% 0 0,0% 1 6,3%
Rhein-Lahn-Kreis 18 17 94,4% 0 0,0% 0 0,0% 1 5,6%
Rhein-Pfalz-Kreis 6 6 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Sudliche Weinstr. 5 5 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Stdwestpfalz 0 0 - 0 - 0 - 0 -
Trier-Saarburg 12 12 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Vulkaneifel 11 10 90,9% 0 0,0% 0 0,0% 1 9,1%
Westerwaldkreis 58 54 93,1% 0 0,0% 0 0,0% 4 6,9%
KS Frankenthal 2 2 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
KS Kaiserslautern 0 0 - 0 - 0 - 0 -
KS Koblenz 9 9 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
KS Landau i.d.Pf. 4 4 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
KS Ludwigshafen 9 9 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
KS Mainz 44 29 65,9% 0 0,0% 0 0,0% 15 34,1%
KS Neustadt adw 1 1 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
KS Pirmasens 0 0 - 0 - 0 - 0 -
KS Speyer 3 3 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
KS Trier 11 11 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
KS Worms 2 1 50,0% 0 0,0% 0 0,0% 1 50,0%
KS Zweibriicken 1 1 100,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
Rheinland-Pfalz 327 297 90,8% 0 0,0% 0 0,0% 30 9,2%

A Summe der Meldungen, bei denen aufgrund der Ergebnisse einer Ganzgenomsequenzierung, Teilsequenzierung oder einer variantenspezifischen PCR eine Infektion mit

einer besorgniserregenden Variante des SARS-CoV-2 bestétigt ist oder der Verdacht darauf besteht. Ndahere Informationen zu den Virusvarianten gibt es hier:
https://www.rki.de/DE/Content/InfAZ/N/Neuartiges Coronavirus/Virusvariante.html.
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